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Vezanje iona prijelaznih metala u ljudskoj dipeptidil-peptidazi lll Mati¢, Antonia

Bakterijske i virusne makrodomene - struktura, funkcija i terapeutski potencijal Hlousek-Kasun, Andrea

Uloga dipeptidil-peptidaze Ill u oksidacijskom stresu Mati¢, Sara

Biokemijska karakterizacija adenilosukcinat-sintetaze bakterije Helicobacter pylori eksperimentalnim i

Y . Bubié, Ante
racunalnim metodama

Eksperimentalno i racunalno istrazivanje novih konjugata gvanidina s razlic¢itim fluoroforima kao

Cehié¢, Mirsada
liganada humane dipeptidil-peptidaze Il

On the nature of structural fluctuations in complex liquids Pozar, Martina

Molekulsko modeliranje bakterijskih dipeptidil-peptidaza IlI Tomin, Marko

Izbor reprezentativnog skupa membranskih proteina poznate strukture: razvoj poboljSanih algoritama

Ly Batista, Jadranko
uporabom koncepta nasumic¢nog modela

Kvantno-kemijsko istrazivanje reakcija pregradivanja odabranih psihofarmaka Saki¢, Davor

Primjena racunalnih pristupa razlicitih stupnjeva slozenosti u svrhu razumijevanja strukture, dinamike i

Tomié, Antonija
aktivnosti ljudske dipeptidil-peptidaze llI J

Redukcija ribonukleotida u prebioti¢kim uvjetima Dragicevi¢, Ivan
Eksperimentalno utemeljeno modeliranje interakcija nukleinskih kiselina i malih molekula Grabar Branilovi¢, Marina
Proucavanje dioksigenaza ovisnih o Zeljezu ra¢unalnim metodama Brki¢, Hrvoje

PoboljSani algoritam za izbor i provjeru kvalitete najboljih multivarijacijskih modela odnosa strukture i

. Papes Sok¢&evi¢, Lidija
svojstava molekula

Algoritmi za utvrdivanje fleksibilnosti proteina na temelju konformacije i fizikalnih svojstava proteina Siki¢, Kresimir
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